Figure 1 



AGGAAGCTGAACCATCTATCTCCAGAAATGTCTTCAGAAAGTAAAGAGCAACATAACGTT 60 

MSSESKEQHNV 11 

TCACCCAGAGACTC AGCTGAAGGAAATGACAGTTATCCATCTGGGATCCATCTGGAACTT 12 0 

SPRDSAEGNDSYPSGIHLEL 31 

CAAAGGGAATCAAGTACTGACTTCAAGCAATTTGAGACCAATGATCAATGCAGACCTTAT 180 

QRESSTDFKQFETNDQCRPY 51 

C ATAGGATCCTTATTGAGCGTCAAGAGAAATC AGATACAAACTTCAAGGAGTTTGTTATT 240 

HRILIERQEKSDTNFKEFVI 71 

AAAAAGCTGCAGAAGAATTGCCAGTGC AGTCC AGCCAAAGCC AAAAATATGATTTTAGGT 3 00 

KKLQKNCQC SPAKAKNMILG 91 

TTCCTTCCTGTTTTGCAGTGGCTCCCAAAATACGACCTAAAGAAAAACATTTTAGGGGAT 3 60 

FLPVLQWLPKYDLKKNILGD 111 

GTGATGTCAGGCTTGATTGTGGGCATATTATTGGTGCCCC AGTCCATTGCTTATTCCCTG 42 0 

VMSGLIVGILLVPQSIAYSL 131 

CTGGCTGGCCAAGAACCTGTCTATGGTCTGTACACATCTTTTTTTGCCAGCATCATTTAT 480 

LAGQEPVYGLYTSFFAS IIY 151 

TTTCTCTTGGGTACCTCCCGTCACATCTCTGTGGGCATTTTTGGAGTACTGTGCCTTATG 540 

FLLGTSRHI SVGIFGVLCLM 171 

ATTGGTGAGAC AGTTGACCGAGAACTAC AGAAAGCTGGCTATGAC AATGCCCATAGTGCT 600 

IGETVDRELQKAGYDNAHSA 191 

CCTTCCTTAGGAATGGTTTCAAATGGGAGCACATTATTAAATCATACATCAGACAGGATA 660 

PSLGMVSNGSTLLNHTSDRI 211 

TGTGAC AAAAGTTGCTATGC AATTATGGTTGGC AGCACTGTAACCTTTATAGCTGGAGTT 72 0 

CDKSCYAIMVGSTVTFIAGV 231 

TATCAGGTAGCGATGGGCTTCTTTCAAGTGGGTTTTGTTTCTGTCTACCTCTCAGATGCC 7 80 

YQVAMGFFQVGFVSVYL SDA 251 

TTGCTGAGTGGATTTGTC ACTGGTGCCTCCTTCACTATTCTTAC ATCTCAGGCCAAGTAT 84 0 

LLSGFVTGASFTILTSQAKY 272 

CTTCTTGGGCTCAACCTTCCTCGGACTAATGGTGTGGGCTCACTCATCACTACCTGGATA 900 

LLGLNLPRTNGVGSL ITTWI 291 

CATGTCTTC AGAAAC ATCCATAAGACC AATCTCTGTGATCTTATC ACCAGCCTTTTGTGC 960 

HVFRNIHKTNLCDLITSLLC 311 

CTTTTGGTTCTTTTGCCAACCAAAGAACTC AATGAACACTTC AAATCCAAGCTTAAGGC A 102 0 

LLVLLPTKELNEHFK SKLKA 331 

CCGATTCCTATTGAACTTGTTGTTGTTGTAGCAGCCACATTAGCCTCTCATTTTGGAAAA 1080 

PI PI ELVVVVAATLASHFGK 351 

CTACATGAAAATTATAATTCTAGTATTGCTGGACATATTCCCACTGGGTTTATGCC ACCC 1140 

LHENYNSS IAGHI PTGFMPP 371 

AAAGTACCAGAATGGAACCTAATTCCTAGTGTGGCTGTAGATGCAATAGCTATTTCCATC 12 00 

KVPEWNLI PSVAVDAIAIS I 391 

ATTGGTTTTGCTATC ACTGTATCACTTTCTGAGATGTTTGCC AAGAAAC ATGGTTACAC A 12 60 

IGFAITVSLSEMFAKKHGYT 411 

GTCAAAGC AAACCAGGAAATGTATGCC ATTGGCTTTTGTAATATC ATCCCTTCCTTCTTC 132 0 

VKANQEMYAIGFCNI IPSFF 431 

C ACTGTTTTACTACTAGTGC AGCTCTTGC AAAG ACATTGGTTAAAGAATC AAC AGGCTGC 13 80 

HCFTTSAALAKTLVKES TGC 451 



CATACTCAGCTTTCTGGTGTGGTAACAGCCCTGGTTCTTTTGTTGGTCCTCCTAGTAATA 1440 

HTQLSGVVTALVLLLVLLVI 4 71 

GCTCCTTTGTTCTATTCCCTTCAAAAAAGTGTCCTTGGTGTGATCACAATTGTAAATCTA 1500 

APLFYSLQKSVLGVITIVNL 491 

CGGGGAGCCCTTCGTAAATTTAGGGATCTTCCC AAAATGTGGAGTATTAGTAGAATGGAT 1560 

RGALRKFRDL PKMWS I SRMD 511 

ACAGTTATCTGGTTTGTTACTATGCTGTCCTCTGCACTGCTAAGTACTGAAATAGGCCTA 162 0 

TVIWFVTMLSSALLSTEIGL 531 

CTTGTTGGGGTTTGTTTTTCTATATTTTGTGTCATCCTCCGCACTCAGAAGCCAAAGAGT 1680 

LVGVCFSIFCVILRTQKPKS 551 

TCACTGCTTGGCTTGGTGGAAGAGTCTGAGGTCTTTGAATCTGTGTCTGCTTACAAGAAC 174 0 

SLLGLVEESEVFESVSAYKN 5 71 

CTTCAGACTAAGCC AGGCATCAAGATTTTCCGCTTTGTAGCCCCTCTCTACTACATAAAC 1800 

LQTKPGIKIFRFVAPLYYIN 591 

AAAGAATGCTTTAAATCTGCTTTATACAAACAAACTGTC AACCCAATCTTAATAAAGGTG 1860 

KECFKSALYKQTVNPILIKV 611 

GCTTGGAAGAAGGC AGC AAAGAGAAAGATCAAAGAAAAAGTAGTGACTCTTGGTGGAATC 192 0 

AWKKAAKRKIKEKVVTLGGI 631 

CAGGATGAAATGTC AGTGCAACTTTCCCATGATCCCTTGGAGCTGC ATACTATAGTGATT 19 80 

QDEMSVQLSHDPLELHTIVI 651 

GACTGCAGTGCAATTCAATTTTTAAATACAGCAGGGATCCACACACTGAAAGAAGTTCGC 2 040 

DCSAIQFLNTAGIHTLKEVR 571 

AGAGATTATGAAGCCATTGGAATCCAGGTTCTGCTGGCTCAGTGCAATCCCACTGTGAGG 2100 

RDYEAIGIQVLLAQCNPTVR 691 

GATTCCCTAACCAACGGAGAATATTGCAAAAAGGAAGAAGAAAACCTTCTCTTCTATAGT 2160 

DSLTNGEYCKKEEENLLFYS' 711 

GTGTATGAAGCGATGGCTTTTGCAGAAGTATCTAAAAATCAGAAAGGAGTATGTGTTCCC 222 0 

VYEAMAFAEVSKNQKGVCVP 731 

AATGGTCTGAGTCTTAGTAGTGATTAATTGAGAAGGTAGATAGAAGAATGTCTAGCCAAT 2 2 80 

NGLSLSSD* 739 
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Figur 4 
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